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rpoA 31 G A1Sy A8y

rpoA 181 T Ii Ay

rpoA 183 A% A1Gq Gy

rpoA 187 T AsPq APy

rpoA 190 D G1 Gi

rpoB 45 P S1 L A3LgS7T2
rpoB 399 T Ay Asly
rpoB 430 L Py P3Rg
rpoB 435 D A1F5G3V11Y2 A2G3H1N2Vi40Yor
rpoB 445 H DsR1Y2 D25L27N7P2Q2R42Y53
rpoB 450 S L7 L743Wa2
rpoB 452 L Ps P24Vy
rpoB 491 I Vi Ly

rpoB 496 \Y LiM; Gi1M3
rpoB 503 F S1 S3
rpoB 731 L Py Pi Pg
rpoB 761 E D1 Dy
rpoB 827 R C1 Cs
rpoB 835 H P1Ry Ry PR3
rpoC 332 G Ro Ci1R1S: S

rpoC 431 A\ My My

rpoC 433 G Sl 0181 Sl

rpoC 434 P A1R: Qi1R1

rpoC 449 L Vi Vi

rpoC 452 F Cy Cy

rpoC 483 A% A3G3 A1G3 AlGl A1G5

rpoC 484 w Go Gi Gy

rpoC 485 D HiNy Yy Ny Y,

rpoC 491 1 T,V T T1Vy T2

rpoC 516 L P2 Py

rpoC 519 G D, D1 Vi

rpoC 521 A D, Dy

rpoC 525 H Ny Q1 Q1

rpoC 527 L Vi Vi Vg

rpoC 698 N H1K181 H181 H1K1S1 K1

rpoC 734 A Vi Va

rpoC 1040 P Ri R1S:1T1

rpoC 1252 A% Ly My




